
Curso teórico-práctico

 Análisis de Componentes Principales (PCA)  
como una Herramienta en el Proceso  

de la Delimitación de Especies
 

Organizado por la Colección Nacional de Arácnidos 

Este curso es presencial y se ofrece en la sala de cómputo del posgrado del Instituto de Biología del 30 de 
junio al 4 de julio de 2025, con una duración de 25 horas (5 días, 5 horas diarias). 

Los horarios de clase son de 10:00 am a 12:00 pm con una hora y media de comida y de 1:30 a 3:30 pm. 
Las tutorías son de 3:30 a 4:00 pm

Instructora: Dra. Irma Gisela Nieto Castañeda (UMAR)

El curso está dirigido a estudiantes de pregrado y posgrado.

Es muy recomendable que los estudiantes traigan su propia base de datos para hacer la práctica en la 
plataforma R Studio. También pedimos que traigan sus propias laptops, usaremos en el caso contrario, las 
computadoras del aula de cómputo del IB. 

Es preferible que los estudiantes tengan algo de experiencia con el programa R y clases básicas de 
estadística. Aunque no es un requisito obligatorio.

El costo del curso es de 500 pesos y está limitado a 20 personas. 

Inscripción en: https://tinyurl.com/25awdqz7

Objetivo General:

Capacitar a los participantes en la aplicación rigurosa del Análisis de Componentes Principales (PCA) para 
problemas de delimitación de especies, integrando fundamentos matemáticos, implementación práctica en 
R e interpretación biológica de resultados.

Objetivos Específicos:

1. Fundamentos Teóricos:

•	 Comprender los conceptos de álgebra lineal (autovalores, descomposición espectral) que sustentan 
el PCA.

•	 Analizar críticamente los supuestos, ventajas y limitaciones del método en estudios taxonómicos.

2. Habilidades Técnicas:

•	 Dominar el preprocesamiento de datos (transformaciones, selección de matriz de covarianza/
correlación).

•	 Implementar un pipeline completo de PCA en R (desde importación de datos hasta visualización con 
factoextra y FactoMineR).



3. Aplicación Biológica:

•	 Interpretar resultados de PCA en contextos reales (ej. delimitación de especies crípticas, morfometría).
•	 Evaluar la contribución de variables morfométricas/ecológicas a la estructura de los datos.

PROGRAMA

Día 1: Bases Matemáticas y Fundamentos del PCA 

1. Álgebra Lineal aplicada al PCA 

2. Fundamentos y Limitaciones del PCA 

3. Asesoría Rápida  

Día 2: Preprocesamiento de Datos 

1. Transformación de Variables 

2. Matriz de Covarianza vs. Correlación 

3. Asesoría Práctica 

 
Día 3: Interpretación y Visualización 

1. Interpretación de Resultados 

2. Taller Práctico en R (Parte 1) 

 
Día 4: Aplicaciones en Taxonomía 

1. Aplicaciones en Delimitación de Especies 

2. Taller Práctico en R (Parte 2) 

3. Asesoría Individual 

 
Día 5: Evaluación y Cierre 

1. Taller Práctico Final 

2. Evaluación 

3. Sesión de Cierre y Asesorías 

_____________________________________________

EVALUACIÓN (Total: 100%)

•	 Ejercicio aplicado (50%): Análisis en R con base de datos proporcionado.

•	 Participación (20%): Contribuciones en discusiones y talleres.

•	 Reporte técnico (30%): Documento con código, gráficos y conclusiones (máx. 5 páginas).

NOTAS:

Asesorías: 3.5 horas totales (distribuidas en bloques diarios).

Materiales: Base de datos de ejemplo y scripts de R incluidos.

Certificación: Requiere 80% asistencia y ≥70/100 en evaluación.
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